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x6. ISEFB B E BFESIZE NCBI GeneBank E1TEL %Y » #55REE orf virus isolate Hoping ATPase gene
TBIUESE 100 % -
Query 17 TGCCGCCETCAGAGTCGACGTCGCCCTTGTCGCCACCGTCCTTGCAGTCGCCCTTGGCGT 76
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Shjct 832 TGCCGCCGTCAGAGTCGACGTCGCCCTTGTCGCCACCGTCCTTGCAGTCGCCCTTGGCGT 773
Query 77 CGCCGCGGCCGEGCGCEETCGCCCTTGTCGCCCTTAGTCTCGGCGTCGACGATGTCGGCGA 136
Shjct 772 CGCCGCGGCCGEGLGCEETCGCCCTTGTCGCCCTTAGTCTCGGCGTCGACGATGTCGGCGA 713
Query 137 GCCGCGTCTTCATGTGCGAGAACTGCGCGAGCAGGATGCCGGGGTCGAGACAGCGCTTGA 196
Shijct 712 GCCGCGTCTTCATGTGCGAGAACTGCGCGAGCAGGATGCCGGGGTCGAGACAGCGCTTGA 633
Query 197 CGACGCTCTCGTCGGCGAAGTCGTAGCAGATGCGCTCCTGGTTCTGGCAGAACACCGAGT 256
Shjct 652 CGACGCTCTCGTCGGCGAAGTCGTAGCAGATGCGCTCCTGGTTCTGGCAGAACACCGAGT 593
Query 257 CTTCGATGATCAACACCCTCCTGGTCCCGGCCGACCGCATGATGGCCATGGCCCGGATGA 316
Shjct 592 CTTCGATGATCAACACCCTCCTGGTCCCGGCCGACCGCATGATGGCCATGGCCCGGATGA 533
Query 317 GCCTCTTCTTCGATCCGCGTATGGACATGGACCGGAGCACGTTCTCCACGTCGGAGTCGG 376
Shjct 532 GCCTCTTCTTCGATCCGCGTATGGACATGGACCGGAGCACGTTCTCCACGTCGGAGTCGG 473
Query 377 AGACGTTGCAGCAGCAGAGGTGCGTGATGCTGGCGCGCCCGTTGACGGGGATGTGCTTGT 436
Shjct 472 AGACGTTGCAGCAGCAGAGGTGCGTGATGCTGGCGCGCCCGTTGACGGGGATGTGCTTGT 413
Query 437 AGGTCTGGCAGAGCAGCACCAGCGACACGTTGATGTGCCGCCCGTAGTTCATGAGGCCCA 496
Shjct 412 AGGTCTGGCAGAGCAGCACCAGCGACACGTTGATGTGCCGCCCGTAGTTCATGAGGCCCA 353
Query 497 AGAGTGTGGGCGACCGCGTCTGCGTGTCGCCCATATCGTCGAGAATGATGAGGAACTTCT 556
Shjct 352 AGAGTGTGGGCGACCGCGTCTGCGTGTCGCCCATATCGTCGAGAATGATGAGGAACTTCT 293
Query 557 GCTTCTTCGTCTGCGCGTGCCGCTCGATCTTGCGCTTGGCGACCGAGAGGTTGTACTCGA 616
Shjct 292 GCTTCTTCGTCTGCGCGTGCCGCTCGATCTTGCGCTTGGCGACCGAGAGGTTGTACTCGA 233
Query 617 GCTCCTCGTGCGTGGTGACCTTGTGGATGTGGTCCGGCCACACGAAGCCGTCGTAGGCGG 676
Shjct 232 GCTCCTCGTGCGTGGTGACCTTGTGGATGTGGTCCGGCCACACGAAGCCGTCGTAGGCGG 173
Query 677 CGTTGTAGACGGGCGTGAAGAGCAGGATGTGCTTGAAGCGGCGCACGAGCGTGCGGAAGA 736
Shijct 172 CGTTGTAGACGGGCGTGAAGAGCAGGATGTGCTTGAAGCGGCGCACGAGCGTGCGGAAGA 113
Query 7737 GCGAGAGCAGGTAGGCGGTCTTGCCGGAGCCGGAGCCGCCGACGAGCGCCATCCTGAAGG 796
Shjct 112 GCGAGAGCAGGTAGGCGGTCTTGCCGGAGCCGGAGCCGCCGACGAGCGCCATCCTGAAGG 53
Query 797 GCGCCTCGATGAGGCTCTCCCGCTTGAAGCGCACCTCCTGCACGACATCCAT 848
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Shjct 52  GCGCCTCGATGAGGCTCTCCCGCTTGAAGCGCACCTCCTGCACGACATCCAT 1
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